
E4

E6 E7  E1 E2 E5 NCR2

              1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4

 1 1 1 1 2 2 3 3 4 6 7 7 9 0 0 1 2 3 3 3 4 4 4 5 6 7 8 0 2 2 2 2 2 2 3 3 4 4 5 5 6 6 8 9 0 1 1 1 2 3 3 3 4 4 4 5 5 5 5 6 6 7 7 7 8 8 8 9 9 0 0 0 1 1 1 1 1 1 1 1

3 0 3 4 4 8 8 3 5 0 4 8 9 2 5 9 6 0 1 6 7 1 2 8 2 2 4 4 4 2 3 4 5 6 8 4 5 5 7 4 8 0 3 6 3 4 5 6 8 4 6 7 8 1 3 4 1 1 3 6 8 9 0 7 8 0 5 6 7 9 4 5 8 1 4 4 5 5 5 6 6

Lin. Sublin. Group CC x N 1 9 2 3 5 6 9 5 0 3 7 9 5 1 3 6 3 0 1 6 7 6 6 6 2 4 4 2 1 0 7 9 4 2 7 4 5 7 0 1 6 8 1 0 8 3 9 1 2 9 2 7 4 0 1 9 6 7 8 6 4 4 6 8 7 5 8 8 9 1 2 9 9 4 5 9 0 6 7 2 4

HPV16R|Ref A A1 E - C T G C G T A C T A A T T T A C G T - T C C C T T C C A C G C G T C C C T C T C T A T C A C C C G G A C T C G G C T A T C T T G C T T G A C A A T T C A A - A T C

LBF3 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF40 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF21 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF25 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF126 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF156 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF108 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF110* A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - . . . . . . . . . . . . . . A T . G

LBF90 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - - . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF99* A A1 E control - - - - - - - - - - - - - . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF49 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF153 A A1 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF111 A A1 E control . . . . . . . . G . . . . C . . . . - . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . - . . .

LBF45 A A1 E control . . . . . . . . G . . . . . . . . . - . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . C . G . . . . . . - . . .

LBF97 A A1 E control . . . . . . . . G . . . . . C . . . 1 . . . . . . . . . . . . . . . . . . . C . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . C . G . . . . . T - . . .

LBF102 A A1 E control . . . . . . . . G . . . . . C . . . 1 . . . . . . . . . . . . . . . . . . . C . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . C . G . . . . . T - . . .

LBF62 A A1 E control . . . . . . . . G . . . . . C . . . 1 . . . . . . . . . . . . . . . . . . . C . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . C . G . . . . . T - . . .

LBF32 A A1 E control . . . . . . . . G . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . C . G . . A . . . - . . .

LBF114 A A1 E CIN3+ . . . . . . . . G . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . C . G . . A . . . - . . .

LBF140 A A1 E CIN3+ . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

LBF157 A A1 E CIN3+ . . . . . . . . G . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . C . G . . A . . . - . . .

LBF139* A A1 E CIN3+ . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

LBF46 A A1 E CIN3+ . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . .

HPV16w0122 A A2 E - . . . . . . . . G . . . . . . . . . - . . . . . A . . . . . . . . . . . . T . . . . . . G . . . . . . . C T . . . . . . A . . . . . . . C . . . . . . . . - . . .

LBF26 A A2 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . A . . . . . . . . . . . . T . . . . . . G . . . . . . . C T . . . . . . A . . . . . . . G . G . . . . . . - . . .

LBF76 A A2 E control . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . A . . . . . . . . . . . . T . . . . . . G . . . . . . . C T . . . . . . A . . . . . . . C . G . . . . . . - . . .

HPV16AS411 A A3 E - . . . . . . . . . . . . . . . . . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . A . . . . . . . C G G . . . . . . - . . .

HPV16w0724 A A4 Asian, E(As) - . . . . . . . . . . G . . . . . . . - . . . . . . . . G . . . . . . . . . . . . . . . . . . A . . A . . C T . A . . . . A . . . A . . . C . G . . . . . . - . . .

HPV16w0236 B B1 Af-1a - T . C G T A G T . . . C G . . G . . - A T . . C . T T G T C . . . . . T . . . . C . A A . . A T A A G G . T . A A . . G A A . T A . C A C T T . C . T . . G T . T

LBF136 B B1 Af-1a CIN3+ T . C G T A G T . . . C G . . G . . - A T . . C . T . G T C . . . . . T . . . . C . A A . . A T A A G G . T . A A . . G A A . T A . C A C T T . C . T . . G T . T

HPV16Z109 B B2 Af-1b - T . . G T A G T . . G C G . . G . . - A T . G C . T . G T C . . . . . T . . . . C C A A . . A T A A G G . T . A A . . G A A . T A C C A C T T . C . T . . G T . T

HPV16R460 C C1 Af-2 - T C T G T A G T . G G C G C . G A C - A T T G C . T A G T C G A C T T T C . . T C C A A . T A T A A G G . T A A A C C G A A C T A G C . C G G C C . . C . G T C T

LBF12* C C1 Af-2 control - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C C A A . T A T A A G G . T A A A C C G A A C T A G C . C G G C C . . C . G T C T

LBF5 C C1 Af-2 control T C T G T A G T . G G C G C . G A C - A T T G C . T A G T C G A C T T T C . . T C C A A . T A T A A G G . T A A A C C G A A C T A G C . C G G C C . . C . G T C T

LBF09* C C1 Af-2 control T C T G T A G T . G G C G C . G A C - A T T G C . T A G T C G A C T T T C . . T C C A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

LBF44* C C1 Af-2 control T C T G T A G T . G G C G C . G A C - A T T G C . T A G T C G A C T T T C . . T C C A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

LBF130 C C1 Af-2 CIN3+ T C T G T A G T . G G C G C . G A C - A T T G C . T A G T C G A C T T T C . . T C C A A . T A T A A G G . T A A A C C G A A C T A G C . C G G C C . . C . G T C T

LBF60 C C1 Af-2 CIN3+ T C T G T A G T . G G C G C . G A C - A T T G C . T A G T C G A C T T T C . . T C C A A . T A T A A G G . T A A A C C G A A C T A G C . C G G C C . . C . G T C T

LBF89 C C1 Af-2 CIN3+ T C T G T A G T . G G C G C . G A C - A T T G C . T A G T C G A C T T T C . . T C C A A . T A T A A G G . T A A A C C G A A C T A G C . C G G C C . . C . G T C T

HPV16Qv00512 D D1 NA1 - . . . . T A G T G . . C G C . G A C - A T . G C A T A G T C G A C T T T . . . . C C A A . . A T A A G G . T . A A C C G A A C T A G C . C T G . C . . . . G - - -

HPV16Qv15321 D D2 AA2 - . . . . T A G T G . . C G C . G A C - A T . G C A T A G T C G A C T T T . . . . C C A A . . A T A A G G . T . A A C C G A A C T A G C . C G G . C . . . . G T . T

HPV16Qv00995 D D3 AA1 - . . . . T A G T G . . C G C . G A C - A T . G C A T A G T C G A C T T T . . . . C C A A . . A . A A G G . T . A A C C G A A C T A G C . C G G . C . . . . G T . T

LBF85 D D3 AA1 control . . . . T A G T G . . C G C . G A C - A T . G C A T A G T C G A C T T T . . . . C C A A . . A . A A G G . T . A A C C G A A C T A G C . C G G . C . . . . G T . T

LBF30 D D3 AA1 control . . . . T A G T G . . C G C . G A C - A T . G C A T A G T C G A . T T T . . . . C C A A . . A . A A G G . T . A A C C G A A C T A G C . C G G . C . . . . G T . T

LBF128 D D3 AA1 CIN3+ . . . . T A G T G . . C G C . G A C - A T . G C A T A G T C G A C T T T . . . . C C A A . . A . A A G G . T . A A C C G A A C T A G C . C G G . . . . . . A T . T

LBF18 D D3 AA1 CIN3+ . . . . T A G T G . . C G C . G A C - A T . G C A T A G T C G A C T T T . . . . C C A A . . A . A A G G . T . A A C C G A A C T A G C . C G G . C . . . . G T . T

LBF155 D D3 AA1 CIN3+ . . . . T A G T G . . C G C . G A C - A T . G C A T A G T C G A C T T Y . . . . C C A A . . A . A A G G . . . A A C C G A A C T A G C . C G G . C . . . . G T . T

R Q Q H L N E Q G C Q S I E T R H T H A R N P I P A E T F T W D A T L I

T-I E H Y V S D E E S E T M D S K Q K Y T Q D A T S T K N V K C E T L V V-L

L Q H

I-P P Q

L2 L1 URR

4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 5 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 2 2 3 4 4 5 5 5 6 6 7 8 8 9 9 9 0 1 2 2 2 2 3 3 3 3 3 4 4 4 5 5 6 8 9 1 1 2 3 4 4 5 5 6 7 8 8 9 9 0 1 2 2 3 4 4 4 4 4 5 6 6 7 7 7 8 8 8 8 8

6 6 7 7 7 8 9 9 9 9 9 2 8 0 2 6 1 4 5 0 4 2 5 8 1 3 6 4 4 2 3 5 9 1 6 7 8 8 0 8 9 0 6 9 6 1 6 8 4 1 3 8 5 6 9 2 5 6 7 9 6 9 3 3 8 3 5 5 8 8 2 6 8 6 7 8 2 3 3 3 7

Lin. Sublin. Group CC x N 7 9 1 5 6 4 2 3 5 6 6 8 1 8 8 1 8 5 7 0 4 5 4 7 1 8 3 1 2 6 6 9 0 0 9 9 4 9 3 7 5 6 4 8 4 1 5 0 7 6 4 2 9 8 5 1 4 5 0 4 0 3 2 3 7 5 0 8 5 9 1 9 9 4 2 6 6 4 7 9 6

HPV16R|Ref A A1 E - T T A T C A - T T - G T T G G G A T T T T C C A A G G T G A G A A T C G C G T C T G C G C T C A T A A T C T A G C C C G G G A A G G T A A G G C C C A C G G A A C

LBF3 A A1 E control . . . . . . - . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . T . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF40 A A1 E control . . . . . . - . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF21 A A1 E control . . . . . . - . . - . . . . . . . . . . . . . . . . . . . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF25 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF126 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF156 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF108 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF110* A A1 E control . . . . . T - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF90 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . A

LBF99* A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

LBF49 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . . . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF153 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . . . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF111 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . T . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF45 A A1 E control . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . T . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF97 A A1 E control . . . . . . 2 . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . T . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . T . . . . C . . . A . . . . . . . . . .

LBF102 A A1 E control . . . . . . 2 . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . T . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . T . . . . C . . . A . . . . . . . . . .

LBF62 A A1 E control . . . . . . 2 . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . T . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . T . . . . C . . . A . . . 4 - . . . . .

LBF32 A A1 E control . . . . . T - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A A . . T . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . T . . . . . . . . T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF114 A A1 E CIN3+ . . . . . T - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A A . . T A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF140 A A1 E CIN3+ . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF157 A A1 E CIN3+ . . . . . T - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A A . . T . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . T . . . . . . . . T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF139* A A1 E CIN3+ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - . . . . . . . . . . . . . . A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LBF46 A A1 E CIN3+ . . . . . . - . . - . C . . . . . . . . . . . . . A . . . C . . . . . . G . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

HPV16w0122 A A2 E - . . . . T . - . G - . C . . . . . . . . . . . . . A . C . G . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . A . T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF26 A A2 E control . . . . T . - . G - . C . . . . . . . . . . . . . A . C . C . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . . T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

LBF76 A A2 E control . . . . T . - . G - . C . . . . . . . . . . . . . A . C . G . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . A T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

HPV16AS411 A A3 E - . . . . T . - . . - . A . . . . . . . . . . . . . A . C . G A . . . . . . . . . . . . . . . . . . . G . . . . . . . . . A T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

HPV16w0724 A A4 Asian, E(As) - . . . . T . - . . - . C . . . . . . . . . T . . . A . C . G . . . . T . . . . . . . . . . . . C . . G . . . . . . . . . A T . . . . . . . . A . . . . . . . . . .

HPV16w0236 B B1 Af-1a - . A T A T G - . . - A . C A A A . . . C A T . . T A . C A . A . G C . A . A C . C A G A T C A . C G G . T A . A T . T A T T G . . . . . . A A . A T . T . T . . A

LBF136 B B1 Af-1a CIN3+ . A T A T G - . . - A . C A A A . . . C A T . . T A . C A . A . G C . A . A C . C A G A T C A . C G G . T A . A T . T A T T G . . . . . . A A . A T . T . T . . A

HPV16Z109 B B2 Af-1b - . A T A T G - . . 3 A . C A A A . . . C A T . . T A . C A . A . . C . A . A C . C A G A T C A . C G . . T A . A T . T A T . G . . . . . . A A . A T . T . T . . A

HPV16R460 C C1 Af-2 - G A T A T G - C . - A . C . T . G G G C A T T G . A . G A . A G C C T A . A C T C A G A T C A C C G G C T . C A T T T A T T . C C A . T C A A T . T . T A T C G .

LBF12* C C1 Af-2 control G A T A T G - C . - A . C . T . G G G C A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

LBF5 C C1 Af-2 control G A T A T G - C . - A . C . T . G G G C A T T G . A . C A . A G C C T A . A C T C A G A T C A C C G G C T . C A T T T A T T . C C A . T C A A T . T . T A T C G .

LBF09* C C1 Af-2 control - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A C C G G C T . C A T T T A T T . C C A . T C A A T . T . T A T C G .

LBF44* C C1 Af-2 control - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C A T T T A T T . C C A . T C A A T . T . T A T C G .

LBF130 C C1 Af-2 CIN3+ G A T A T G - C . - A . C . T . G G G C A T T G . A . C A . A G C C T A . A C T C A G A T C A C C G G C T . C A T T T A T T . C C A . . C A A T A T . T A T C G .

LBF60 C C1 Af-2 CIN3+ G A T A T G - C . - A . C . T . G G G C A T T G . A . C A . A G C C T A . A C T C A G A T C A C C G G C T . C A T T T A T T . C C A . T C A A T . T . T A T C G .

LBF89 C C1 Af-2 CIN3+ G A T A T G - C . - A . C . T . G G G C A T T G . A . C A . A G C C T A . A C T C A G A T C A C C G G C T . C A T T T A T T . C C A . T C A A T . T . T A T C G .

HPV16Qv00512 D D1 NA1 - - . T . T - - . . - A . C . T A . . . C A T . G . A . C A . A . . C T A . A C T C A G A T C A . C G G . T . C A T T T A T T . C . . . . C A A T A T . T . T . . .

HPV16Qv15321 D D2 AA2 - . . T . T G - C . - A . C . T A . . . C A T . G . A . C A . A . . C T A . A C T C A G A T C A C C G G . T . C A T T T A T T . C . . . . C A A T A T . T . . . . .

HPV16Qv00995 D D3 AA1 - . . T . T G - C . - A . C . T A . . . C A T . G . A . C A . A . . A T A . A C T C A G A T C A C C . G . T . C A T T T A T T . C . . . . C A A T A T . T . . . . .

LBF85 D D3 AA1 control . . T . T G - C . - A . C . T A . . . C A T . G . A . C A . A . . A T A . A C T C A G A T C A C C . G . T . C A T T T A T T . C . . . . C A A T A T . T . . . . .

LBF30 D D3 AA1 control . . T . T G - C . - A . C . T A . . . C A T . G . A . C A . A . . A T A . A C T C A G A T C A C C . G . T . C A T T T A T T . C . . . . C A A T A T . T . . . . .

LBF128 D D3 AA1 CIN3+ . . T . T G - C . - A . C . T A . . . C A T . G . A . C A . A . . A T A . A C T C A G A T C A C C . G . T . C A T T T A T T . C . . . . C A A T A T . T . . . . .

LBF18 D D3 AA1 CIN3+ . . T . T G - C . - A . C . T A . . . C A T . G . A . C A . A . . A T A . A C T C A G A T C A C C . G . T . C A T T T A T T . C . . . . C A A T A T . T . . . . .

LBF155 D D3 AA1 CIN3+ . . T . T G - C . - A . C . T A . . . C A T . G . A . C A . A . . A T A . A C T C A G A T C A C C . G . T . C A T T T A T T . C . . . . C A A T A T . T . . . . .

S V S L D T S P V I A A H T N S T
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prototype

mutation

Aminoacid change

prototype

mutation

Aminoacid change


